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На территории Фенноскандии и северо-запада России распола-

гается одна из крупнейших в Европе популяция бурого медведя 
(Ursus arctos). Финляндия и Норвегия имеют границу с Россией и 
пересечение границы бурым медведем наблюдается регулярно. 
Наблюдения за расселением медведей с GPS устройствами показа-
ли, что перемещение происходит в обоих направлениях. В пред-
ставленной работе были использованы популяционно-генетиче-
ские методы изучения статуса бурого медведя в Финляндии, Нор-
вегии и Северо-Запада России, а также общность изучаемых попу-
ляций. Пробы состояли из образов экскрементов и шерсти, собран-
ных неинвазивным способом, а также образцов ткани от легально 
добытых животных. Молекулярно-генетические анализы проводи-
ли с использованием 13 разных микросателлитных маркеров. Ис-
следования продолжаются, но изучение генетической изменчиво-
сти показало, что наблюдаемая гетерозиготность (Н0) для различ-
ных областей в среднем составляет 0.75. Мы обнаружили, что ко-
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личество аллелей (9.3-8.2) снижается с востока на запад, тогда как 
значения FIS (0.04-0.07) увеличиваются. Вариационный анализ вы-
явил, что наибольшая изменчивость обнаруживается внутри попу-
ляций и незначительные различия – между популяционными груп-
пировками. Тем не менее, анализ дифференцирования популяции 
различными методами, включая Байесовский подход, позволил 
предположить разделение бурых медведей на несколько субпопу-
ляций. Была найдена значительная отрицательная связь между гео-
графическим расстоянием и генетической связанностью, что ука-
зывает на изоляцию расстоянием. Анализ миграции между облас-
тями, где проводился отбор проб, показал малое число миграцион-
ных животных. Эти данные были подкреплены анализом распреде-
ления, который определил всего несколько мигрантов на поколе-
ние. Большая часть данных в настоящее время анализируется и ре-
зультаты будут представлены на симпозиуме. Данная работа и ее 
результаты представляет начало долгосрочного генетического мо-
ниторинга и исследований бурого медведя Финляндии, Норвегии и 
Северо-Запада России. 

Ключевые слова: бурый медведь, Ursus arctos, структура попу-
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Методами вариационной статистики исследована краниометри-
ческая изменчивость (21 размерная переменная, снятые с точно-




